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OPAO2 TG@GAGCTG OPAO7 GAAACGGGTG OPAO9 GGGTAACGCC  OPA 12 TCGGCGATAG
OPA13 CAGCAC@AC OPAI5 TTCCGAACCC OPAI8 AGGTGAMGT OPA20 GTIG@GATCC
OPH)1  ACGGATCCTC  OPF03 CCTGATCACC OPFO7 (CGATAT(C  OPF8 GGGATAT G
OPF10 GGAAGCTTGG OPFII TTGGTACACC  OFF12 ACGGTACCAG OPFI3 GGCTGCAGAA
OPFl4 TGCTGCAGGT OPF15 CCAGTACTCC  OPF17 AACCCGGGAA  ORG02 GGCACTGAGG
OG04 AGWTGTCIG OPGI3 CTCTCCGMTA OFGI8 GGCTCATGTG  OPHI4 ACCAGGT TGG
OPH15 ACIGGGACTC OPHI6 AGCGTCCTCC OPHI9 CIGAMAGCC OPH20 TCICCCTCAG
OPK03 CCAGCTTAGG OPKM4 CCGCCAAAAC OPKO8 GAACACTGGG OK 14 CTGCTAGAC
OPK16 GAGUTCGAA OPKI8 CCTAGTCGAG OPK19 CACAGGCGGA
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