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　　摘　要：利用ＲＡＰＤ分子标记技术，对６３份番茄种质资源进行了遗传多样性研究。结果表
明：从１８０个ＲＡＰＤ引物当中，筛选出２２条稳定性好、多态性强的ＲＡＰＤ引物，共扩增出多态性
带２０７条，多态性条带比率为８６．９６％，６３份番茄栽培品种或品系间的相似系数介于０．２８～０．９９
之间，说明ＲＡＰＤ能很好的对番茄野生种、近缘野生种和栽培种进行多态性分析。采用ＵＰＧＭＡ
进行聚类分析，得到与生物学分类地位基本一致的结果。
关键词：番茄；种质资源；ＲＡＰＤ；遗传多样性
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　　番茄（Ｌｙｃｏｐｅｒｓｉｃｕｍ　ｅｓｃｕｌｅｎｔｕｍ）是近代发展起来
的一种世界性经济作物。由于其适应范围广，在南纬
４５℃至北纬６５℃广大地区均有种植，因其产量高、富含
多种维生素、糖类、番茄红素和胡萝卜素（据报道具有
抗癌作用）而被世界各地广泛栽培，在我国也是一种重
要的蔬菜作物。现利用 ＲＡＰＤ（Ｒａｎｄｏｍ　Ａｍｐｌｉｆｉｅｄ
Ｐｏｌｙｍｏｒｐｈｉｃ　ＤＮＡ）分子标记技术研究番茄种质资源遗
传多样性，旨在从ＤＮＡ分子水平上进行亲缘关系鉴定
和系统分类，实现分子水平上的辅助鉴定。

１　材料与方法
１．１　试验材料
１．１．１　番茄材料　６３份番茄材料均来自东北农业大
学番茄课题组，是有待于鉴定的种质资源，各材料的编
号见表１。
１．１．２　试验试剂　ＲＡＰＤ引物、Ｔａｑ　ＤＮＡ聚合酶、单
核苷酸（ｄＮＴＰ）、ＣＴＡＢ等试剂均购于上海生工生物工
程技术服务有限公司，其它试剂均为国产分析纯试剂。
１．２．３　试验仪器　天平、离心机、水浴锅、灭菌锅、烘
箱、电冰箱、－７０℃冰箱、ＰＣＲ仪（美国ＰＥ公司生产的
ＰＥ－４８０型）、微波炉、电泳仪、凝胶成像仪。
１．２　试验方法
１．２．１　叶片总ＤＮＡ的提取　总ＤＮＡ的提取参照《植
物基因工程》（王关林）ＳＤＳ法。
１．２．２　ＲＡＰＤ－ＰＣＲ反应体系　筛选了上海生物工程
公司提供的１８０条ＲＡＰＤ随机引物，首先用０３０３５、

０３０３７、０３４７３等３个番茄品种的混合ＤＮＡ进行引物
的筛选工作，从其中共筛选出２２条稳定性好、多态性
强的ＲＡＰＤ引物（表２），然后利用筛选出的多态性好
的引物进行６３份番茄材料的遗传多样性分析。
　　ＲＡＰＤ反应体系为２０μＬ。反应液组成为：２．０μＬ
１０×ＰＣＲｂｕｆｆｅｒ，０．２５ｍＭ／Ｌ的ｄＮＴＰｓ，２．０ｍＭ／Ｌ的
ＭｇＣｌ２，ＴａｑＤＮＡ聚合酶１Ｕ，１５ｎｇ／μＬ随机引物（上海
生物工程公司），４０ｎｇ模板ＤＮＡ。ＰＣＲ扩增反应程
序：９４℃预变性５ｍｉｎ，９４℃ 变性１ｍｉｎ，３６℃ 复性
１ｍｉｎ，７２℃ 延伸９０ｓ，３５个循环，最后７２℃ 延伸
１０ｍｉｎ。反应在美国ＰＥ公司生产的ＰＥ－４８０型扩增仪
上进行，扩增产物在１．４％的琼脂糖凝胶上电泳分离，
溴化乙锭染色后，在紫外凝胶成像系统中观察并拍照。
表１　用于抗性分析的番茄品种或品系

Ｔａｂｌｅ　１　Ｔｈｅ　ｔｏｍａｔｏ　ｃｕｌｔｉｖａｒｓ　ｏｒ　ｌｉｎｅｓ　ｕｓｅｄ　ｆｏｒ　ｒｅｓｉｓｔｉｎｇ　ａｎａｌｙｓｉｓ

编号

Ｎｏ．

品种或品系

Ｃｕｌｔｉｖａｒｓ

编号

Ｎｏ．

品种或品系

Ｃｕｌｔｉｖａｒｓ

编号

Ｎｏ．

品种或品系

Ｃｕｌｔｉｖａｒｓ

编号

Ｎｏ．

品种或品系

Ｃｕｌｔｉｖａｒｓ

１　 ０３０３１　 １６　 ６×０３５２４　 ３２　 ０３０７５　 ４８　 ２７×２０

２　 ０３０３２　 １７　 ９×０３５２４　 ３３　 ０３０７６　 ４９　 ２７×３３

３　 ０３０３３　 １８　 ０３ＨＮ２０　 ３４　 ０３０７７　 ５０　 ２８×２０

４　 ０３０３４　 １９　 ０３ＨＮ３１　 ３５　 ０３０７８　 ５１　 ２８×２５

５　 ０３０３４美 ２０　 ０３０５０　 ３６　 ０３０８０　 ５２　 ２８×２６

６　 ０３０３５　 ２１　 ０３０５１　 ３７　 ０３０８１　 ５３ ＬＡ０４４８

７　 ０３０３６　 ２２　 ０３０５３　 ３８　 ０３０８２　 ５４ ＬＡ１２６６

８　 ０３０３７　 ２３　 ０３０５４　 ３９　 ２２×１８　 ５５ ＬＡ１３２２

９　 ０３４７３　 ２４　 ０３０５５　 ４０　 ２２×１９　 ５６ ＬＡ１３６８

１０　 ０３５２４　 ２５　 ０３０５７　 ４１　 ２２×２０　 ５７ ＬＡ２６８１

１１　 ０３６９０　 ２６　 ０３０５９　 ４２　 ２２×３２　 ５８ ＬＡ２７６７

１２　 ０３７４８　 ２７　 ０３０６３　 ４３　 ２２×３３　 ５９　 ０３７３０

１３ 东农７０９　 ２８　 ０３０６４　 ４４　 ２５×１７　 ６０　 ０３０５８

１４ 秀光 ２９　 ０３０６５　 ４５　 ２５×３３　 ６１　 ０３０５２

１５ 金粉１号 ３０　 ０３０６７　 ４６　 ２７×１６　 ６２　 ０３１１０

３１　 ０３０６８　 ４７　 ２７×１９　 ６３　 ０３０５６
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表２　用于遗传多样性分析的ＲＡＰＤ引物及其序列

　　Ｔａｂｌｅ　２ Ｓｅｑｕｅｎｃｅ　ｏｆ　ＲＡＰＤ　ｐｒｉｍｅｒｓ　ｕｓｅｄ　ｉｎ

ｇｅｎｅｔｉｃ　ｄｉｖｅｒｓｉｔｙ　ａｎａｌｙｓｉｓ

引物编号
Ｎｏ

核苷酸序列（５′～３′）
Ｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ　ｓｅｑｕｅｎｃｅ（５′～３′）

引物编号
Ｎｏ

核苷酸序列（５′～３′）
Ｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ　ｓｅｑｕｅｎｃｅ（５′～３′）

Ｓ１３０ ＧＧＡＡＧＣＴＴＧＧ　 Ｓ２２ ＴＧＣＣＧＡＧＣＴＧ

Ｓ３７９ ＣＡＣＡＧＧＣＧＧＡ　 Ｓ１１９ ＣＴＧＡＣＣＡＧＣＣ

Ｓ８２ ＧＧＣＡＣＴＧＡＧＧ　 Ｓ３３ ＣＡＧＣＡＣＣＣＡＣ

Ｓ１３４ ＴＧＣＴＧＣＡＧＧＴ　 Ｓ７９ ＡＣＣＣＧＧＴＣＡＣ

Ｓ６０ ＡＣＣＣＧＧＴＣＡＣ　 Ｓ１２３ ＡＣＣＣＧＧＴＣＡＣ

Ｓ５８ ＧＡＧＡＧＣＣＡＣＣ　 Ｓ９６ ＡＧＣＧＴＣＣＴＣＣ

Ｓ７４ ＴＧＣＧＴＧＣＴＴＧ　 Ｓ３４ ＴＣＴＧＴＧＣＴＧＧ

Ｓ５５ ＣＡＴＣＣＧＴＧＣＴ　 Ｓ６９ ＣＴＣＡＣＣＧＴＣＣ

Ｓ９３ ＣＴＣＴＣＣＧＣＣＡ　 Ｓ９５ ＡＣＴＧＧＧＡＣＴＣ

Ｓ９８ ＧＧＣＴＣＡＴＧＴＧ　 Ｓ３６３ ＣＣＡＧＣＴＴＡＧＧ

Ｓ３６８ ＧＡＡＣＡＣＴＧＧＧ　 Ｓ４２４ ＧＡＣＣＧＡＣＣＣＡ

１．２．３　数据的统计分析　ＲＡＰＤ扩增反应均重复３
次，取可重复和清晰的条带进行记录，共筛选出２２条
引物（表２）。每个ＲＡＰＤ扩增的条带记录为１个遗传
位点，扩增条带的有无分别记录为“１”和“０”。该试验
的相似系数采用 Ｎｅｉ和Ｌｉ（Ｎｅｉ　ａｎｄ　Ｌｉ，１９７３；Ｎｅｉ　ａｎｄ
Ｌｉ，１９７９）的公式：Ｓｉｊ＝２ａ／［（ａ＋ｂ）＋（ａ＋ｃ）］，公式中Ｓｉｊ
代表２个材料ｉ和ｊ之间的相似系数，ａ为２个材料共
用的条带数，ｂ材料ｉ有而ｊ没有的条带数，ｃ为材料ｊ
有而ｉ没有的条带数。ＧＤ（遗传距离）＝１－ＧＳ（遗传
相似系数），利用软件ＮＴｓｙｓ２．２１进行聚类分析，建立
聚类树状图。

２　结果与分析
２．１　番茄基因组ＤＮＡ的提取
各样品的基因组ＤＮＡ采用ＳＤＳ（稍有改动）抽提

法提取，用０．８％的琼脂糖电泳检测（图１），从图１可
以看出，分子量均在２０ｋｂ左右，并呈一条带，说明所
提ＤＮＡ具有良好的完整性，且纯度较高。所得ＤＮＡ
产率及其ＯＤ２６０、ＯＤ２８０（如表３部分数值）所示。可以
看出样品的ＯＤ值＞１．７，其纯度可以作为ＲＡＰＤ的模
板使用。

图１　利用ＳＤＳ法提取的ＤＮＡ
Ｆｉｇ．１　Ｅｌｅｃｔｒｏｐｈｏｒｅｓｉｓ　ｏｆ　ＤＮＡ　ｏｆ　Ｔｏｍａｔｏ　ｇｅｌｓ　ｂｙ　ＳＤＳ

Ｍ，ｍａｒｋｅ：２０００，２－２２ａｒｅ　ｇｅｎｅｍｉｃ　ＤＮＡ　ｏｆ　ｄｉｆｆｅｎｔ　ｔｏｍａｔｏ　ｌｅａｖｅｓ

　　表３ 所提取的部分ＤＮＡ的ＯＤ值

　　Ｔａｂｌｅ　３ Ｔｈｅ　ｐａｒｔｉａｌ　ｒｅｓｕｌｔｓ　ｏｆ　ＯＤ２６０ａｎｄ　ＯＤ２８０
ｍｅａｓｕｒｅｍｅｎｔ　ｏｆ　ｇｅｎｏｍｉｃ　ＤＮＡ　ｏｆ　Ｔｏｍａｔｏ

编号
Ｎｏ． ＯＤ２６０ ＯＤ２８０ ＯＤ２６０／ＯＤ２８０

浓度Ｃｏｎｃｅｎｔｒａｔｉｏｎ
／ｎｇ·μＬ－１

１　 ０．１６０　 ０．０９４　 １．７０２　 ８０．０
２　 ０．１６３　 ０．０９２　 １．７７２　 ８１．５
３　 ０．１７９　 ０．０９８　 １．８２７　 ８９．５
４　 ０．１５７　 ０．０８９　 １．７６４　 ７８．５
５　 ０．１２６　 ０．０６８　 １．８５３　 ６３．０
６　 ０．２９９　 ０．１６５　 １．８１２　 １４９．５
８　 ０．２９８　 ０．１６０　 １．８６３　 １４９．０
９　 ０．２９６　 ０．１５７　 １．８８３　 １４８．０
１０　 ０．５２８　 ０．２８１　 １．８７９　 ２６４．０

２．２　ＲＡＰＤ－ＰＣＲ扩增结果
通过对６３份番茄种质资源的ＰＣＲ扩增，２２条随

机引物共扩增出２０７条重复性高，清晰的多态性条带
（图２），多态条带总数为１８０条，占总带数的８６．９６％。
所用的２２条引物共扩增的条带数在６～１３条之间，每
个引物平均扩增出９．４１条带，有多态的条带数在４～
１２之间，每个引物平均扩增出多态性条带数为８条带。
各引物扩增的多态比率在６６．６７％～１００．００％之间。
扩增片段的大小在１５０～２　０００ｂｐ之间。

图２　ＲＡＰＤ引物对部分品种的扩增结果
Ｆｉｇ．２　Ａｍｐｌｉｆｉｅｄ　ｐｒｉｍｅｒ　ａｍｐｌｉｆｉｃａｔｉｏｎ

ｏｆ　ｐａｒｔｉａｌ　ｖａｒｉｅｔｙ　ｏｆ　ｒｅｓｕｌｔｓ

２．３　ＲＡＰＤ揭示的种质资源的亲缘关系
将各引物的扩增结果转化为１、０数据，采用Ｎｅｉ

和Ｌｉ公式计算６３份番茄栽培品种或品系间的相似系
数（表４）。由表４可看出，６３份材料之间的相似系数
介于０．２８～０．９９之间，说明ＲＡＰＤ能很好的对番茄野
生种、近缘野生种和栽培种进行多态性分析。根据
ＲＡＰＤ分析所得的相似系数数值，用ＵＰＧＭＡ法进行
聚类。聚类结果可以初步反映各材料之间的遗传关系
远近（图３，表５）。从图３和表５中可以发现，利用
ＲＡＰＤ方法完全可以把番茄野生或近缘野生种和栽培
种明显地分开。在相似系数为０．５９处，可以把６３份
材料明显的分为７个大组，其中１个栽培组和６个野
生组或近缘野生种，分别命名为Ａ１、Ａ２。在相似系数
为０．７０处，又可进一步将栽培组Ａ１组分为Ａ１－１和
Ａ１－２　２组，而在Ａ１－１中又可分为Ａ１－１－１和Ａ１－１－２的
２组。其中Ａ１－１组几乎包括了绝大部分的从欧美国
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家所引进的品种，如：美国、以色列、荷兰、法国，这可能
是由于在亲本选择上欧美一些国家在育种目标和选择

方向上具有很大程度的一致性，从而使品种或品系间
差异较小，同时也由于在材料上有一些是引进的杂交
组合的原因。并且在Ａ１－１组中还包括一些我国生产

的一些常用栽培种，如：＇＇“东农７０９”、“金粉１号”、“秀
光”等品种，这说明了由于长期与国外交流、引种等原
因，使得生产上应用的一些品种也具有了与国外品种
较近的亲缘关系。在Ａ１－２组中主要是国内的品种或
品系。

　　表４ ＲＡＰＤ揭示的６３份番茄种质的遗传相似系数统计结果

　　Ｔａｂｌｅ　４ Ｓｔａｔｉｓｔｉｃｓｒｅｓｕｌｔｓ　ｏｆ　ｇｅｎｅｔｉｃｓ　ｓｉｍｉｌａｒｉｔｙ　ａｍｏｎｇ　６３ｔｏｍａｔｏ　ｇｅｒｍｐｌａｓｍ　ｏｒｌｉｎｅｓ　ｂｙ　ＲＡＰＤ

编号
Ｎｏ．

品种或品系
Ｃｕｌｔｉｖａｒｓ

最小值
Ｍｉｎ

最大值
Ｍａｘ

平均
Ａｖｅｒａｇｅ

编号
Ｎｏ．

品种或品系
Ｃｕｌｔｉｖａｒｓ

最小值
Ｍｉｎ

最大值
Ｍａｘ

平均
Ａｖｅｒａｇｅ

１　 ０３０３１　 ０．４４　 ０．９５　 ０．８５　 ３３　 ０３０７６　 ０．４８　 ０．９３　 ０．８３
２　 ０３０３２　 ０．４６　 ０．９８　 ０．８５　 ３４　 ０３０７７　 ０．４６　 ０．９３　 ０．８１
３　 ０３０３３　 ０．４６　 ０．９８　 ０．８５　 ３５　 ０３０７８　 ０．４９　 ０．９３　 ０．８５
４　 ０３０３４　 ０．４４　 ０．９９　 ０．８２　 ３６　 ０３０８０　 ０．４４　 ０．９０　 ０．８０
５　 ０３０３４（美） ０．４５　 ０．９９　 ０．８５　 ３７　 ０３０８１　 ０．４７　 ０．９４　 ０．８５
６　 ０３０３５　 ０．４５　 ０．９０　 ０．８１　 ３８　 ０３０８２　 ０．３６　 ０．８０　 ０．７０
７　 ０３０３６　 ０．４７　 ０．９４　 ０．８３　 ３９　 ２２×１８　 ０．４５　 ０．９５　 ０．８１
８　 ０３０３７　 ０．４５　 ０．９０　 ０．７９　 ４０　 ２２×１９　 ０．４５　 ０．９５　 ０．８２
９　 ０３４７３　 ０．４７　 ０．９４　 ０．８３　 ４１　 ２２×２０　 ０．４７　 ０．９７　 ０．８３
１０　 ０３５２４　 ０．４６　 ０．８９　 ０．７９　 ４２　 ２２×３２　 ０．４７　 ０．９６　 ０．８７
１１　 ０３６９０　 ０．４６　 ０．９１　 ０．８０　 ４３　 ２２×３３　 ０．４５　 ０．９５　 ０．８４
１２　 ０３７４８　 ０．５０　 ０．９４　 ０．８０　 ４４　 ２５×１７　 ０．４７　 ０．９５　 ０．８５
１３ 东农７０９　 ０．４７　 ０．９８　 ０．８３　 ４５　 ２５×３３　 ０．４６　 ０．９５　 ０．８４
１４ 秀光 ０．４６　 ０．９５　 ０．８７　 ４６　 ２７×１６　 ０．４８　 ０．９５　 ０．８８
１５ 金粉１号 ０．４９　 ０．９５　 ０．８８　 ４７　 ２７×１９　 ０．４６　 ０．９３　 ０．８４
１６　 ６×０３５２４　 ０．４１　 ０．９１　 ０．８１　 ４８　 ２７×２０　 ０．５０　 ０．９５　 ０．８５
１７　 ９×０３５２４　 ０．４５　 ０．９４　 ０．８２　 ４９　 ２７×３３　 ０．４６　 ０．９７　 ０．８５
１８　 ０３ＨＮ２０　 ０．４９　 ０．９８　 ０．８６　 ５０　 ２８×２０　 ０．４８　 ０．９５　 ０．８４
１９　 ０３ＨＮ３１　 ０．４７　 ０．９４　 ０．８４　 ５１　 ２８×２５　 ０．４６　 ０．９５　 ０．８３
２０　 ０３０５０　 ０．４４　 ０．８８　 ０．７９　 ５２　 ２８×２６　 ０．４４　 ０．９１　 ０．８１
２１　 ０３０５１　 ０．４６　 ０．９６　 ０．８５　 ５３ ＬＡＯ４４８　 ０．３９　 ０．５４　 ０．５１
２２　 ０３０５３　 ０．４７　 ０．９７　 ０．８４　 ５４ ＬＡ１２６６　 ０．２９　 ０．５８　 ０．５３
２３　 ０３０５４　 ０．５０　 ０．９６　 ０．８５　 ５５ ＬＡ１３２２　 ０．３４　 ０．５９　 ０．４９
２４　 ０３０５５　 ０．４０　 ０．８４　 ０．７２　 ５６ ＬＡ１３６８　 ０．３０　 ０．６２　 ０．５７
２５　 ０３０５７　 ０．４８　 ０．９３　 ０．８３　 ５７ ＬＡ２６８１　 ０．２８　 ０．５９　 ０．４２
２６　 ０３０５９　 ０．４５　 ０．９７　 ０．８５　 ５８ ＬＡ２７６７　 ０．２８　 ０．５９　 ０．５３
２７　 ０３０６３　 ０．４３　 ０．９８　 ０．８６　 ５９　 ０３７３０　 ０．４７　 ０．８４　 ０．７６
２８　 ０３０６４　 ０．４２　 ０．９５　 ０．８３　 ６０　 ０３０５８　 ０．４７　 ０．９０　 ０．８１
２９　 ０３０６５　 ０．４５　 ０．９７　 ０．８４　 ６１　 ０３０５２　 ０．４８　 ０．９０　 ０．８０
３０　 ０３０６７　 ０．４５　 ０．９１　 ０．８１　 ６２　 ０３１１０　 ０．４４　 ０．８８　 ０．７６
３１　 ０３０６８　 ０．４１　 ０．８６　 ０．７７　 ６３　 ０３０５６　 ０．４７　 ０．９２　 ０．７９
３２　 ０３０７５　 ０．４４　 ０．９０　 ０．８１

　　表５ ＲＡＰＤ分析的６３份番茄种质的聚类结果

　　Ｔａｂｌｅ　５ Ｃｌｕｓｔｅｒ　ｒｅｓｕｌｔｓ　ｏｆ　６３ｔｏｍａｔｏ　ｇｅｒｍｐｌａｓｍ　ｏｒ　ｌｉｎｅｓ　ｂｙ　ＲＡＰＤ

编号 Ｎｏ． 聚 类 结 果Ｃｌｕｓｔｅｒ　ｒｅｓｕｌｔｓ
Ａ１ Ａ１－１ Ａ１－１－１ Ⅰ ０３０３１、０３０３２、０３０３３、０３０３４、０３０３４（美）、０３０６３、０３０６４、０３０５７、０３４７３、金粉１号、东农７０９、秀光、０３０５１、０３０５９、０３５２４

Ⅱ ０３０３５、０３０３６、０３０３７、０３６９０、０３７４８、０３ＨＮ２０、０３ＨＮ３１、０３０５４
Ａ１－１－２ Ⅲ ９×０３５２４、２５×１７、２２×１９、２２×３３、２２×３２、２７×１６、２８×２５、０３０８１、２２×１８、２８×２６、０３０５６、０３０５０

Ⅳ ０３０５３、０３０６５、０３０７８、０３０７６、０３０７７、０３０６７、２２×２０、２７×３３、２５×３３、６×０３５２４、０３０７５、０３０８０

Ⅴ ２７×１９、２７×２０、２８×２０、０３１１０、０３０５８、０３０５２、０３７３０
Ａ１－２　 ０３０５５、０３０６８、０３０８２

Ａ２ ＬＡ２７６７、ＬＡ０４４８、ＬＡ１３２２、ＬＡ１６３８、ＬＡ１２６６、ＬＡ２６８１

３　讨论
遗传多样性研究是番茄遗传育种研究的重要内

容，如亲本的选择、选配，绘制指纹图谱，制定种质资源
收集计划，鉴定品种间的遗传多样性及研究系统进化
关系等等。它决定了这些种质资源在今后的育种实践
中的有效利用。而ＤＮＡ分子标记技术的发展为遗传
多样性研究提供了新的手段和方法。尤其是ＲＦＬＰ、

ＲＡＰＤ和ＳＳＲ等分子标记技术为番茄遗传多样性的分

析提供了有力的工具。
该试验利用ＲＡＰＤ技术对６３份番茄种质资源进

行遗传多样性分析，采用Ｎｅｉ和Ｌｉ公式计算６３份番茄
栽培品种或品系间的相似系数。结果表明，６３份材料
之间的相似系数介于０．２８～０．９９之间，平均值为
０．７９。说明ＲＡＰＤ能很好地对番茄野生种、近缘野生
种和栽培种进行多态性分析，但在揭示番茄栽培种多
态性的能力上却表现不理想，主要表现为遗传相似系
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图３　基于ＲＡＰＤ数据的６３份番茄种质的ＵＰＧＭＡ聚类图
Ｆｉｇ．３　Ｄｅｎｄｒｏｇｒａｍ　ｉｌｌｕｓｔｒａｔｉｎｇ　ｔｈｅ　ｇｅｎｅｔｉｃ　ｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐｓ　ａｍｏｎｇ　６３ｔｏｍａｔｏ　ａｃｃｅｓｓｉｏｎｓ　ｂａｓｅｄ　ｏｎ　ＵＰＧＭＡｃｌｕｓｔｅｒ　ａｎａｌｙｓｉｓ　ｏｆ　ＲＡＰＤ　ｄａｔａ

数较高。因为在其中５７份番茄栽培种之间的相似系数
介于０．７０～０．９９之间，其平均值为０．８１。说明供试的番
茄的栽培品种或品系间的遗传多样性较差，遗传背景狭
窄。其中平均相似系数最高的是金粉一号，平均相似系
数为０．８８。平均相似系数最低的是ＬＡ２６８１，平均相似
系数为０．４２。野生番茄材料的平均相似系数较低，这是
因为它们与番茄栽培种之间的遗传关系较远的原因。

４　结论
该试验筛选了上海生物工程公司提供的１８０条

ＲＡＰＤ随机引物，然后利用筛选出的多态性好的引物
进行６３份番茄材料的亲缘关系分析。从其中共筛选
出２２条稳定性好、多态性强的ＲＡＰＤ引物。采用Ｎｅｉ
和Ｌｉ公式计算６３份番茄栽培品种或品系间的相似系
数。６３份材料之间的相似系数介于０．２８～０．９９之间，
平均值为０．７９。结果表明ＲＡＰＤ能很好地对番茄野

生种、近缘野生种和栽培种进行多态性分析，但在揭示
番茄栽培种多态性的能力上却表现不理想，主要表现
为遗传相似系数较高。
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